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gegenüber der traditionellen
Nachkommenprüfung beschleunigen

Die offensive Nutzung von Genomics 
kann den Zuchtfortschritt um

Nutzen Sie Gruppen
von 3 oder mehr 
Genomax™ Vererbern

2005 – 2010
Durchschnittlicher
Zuwachs pro Jahr

2011 – 2016
Durchschnittlicher
Zuwachs pro Jahr

NUTZUNGSEMPFEHLUNG

GENERATIONSINTERVALL
WIRD VERKÜRZT

VERDOPPELT DEN ZUWACHS

SCHNELLER ZUCHTFORTSCHRITT

DIE MEHRZAHL DER AKTIVEN
BESAMUNGSBULLEN IST GENOMISCH

Führende Genetik

Topbullen nach gTPI
(unter den  20, 100, 200, 400...)

Vater Mutter

>20% 
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Alter der Eltern von vermarkteten Bullen; Quelle: Paul VanRaden, USDA, 2016
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Präsentiert von John B. Cole, USDA, Oktober 2016

Quelle: Dr. Bennet Cassell, Virginia Tech

75%

2,5x

der aktiven Besamungsbullen
sind genomisch 

(Geburtsjahrgang 2010)

50 LPI
Punkte

170 LPI
Punkte

Die Nutzung von 3 oder
mehr Genomax™ Vererbern
mit unterschiedlichen 
Pedigrees maximiert den
Zuchtfortschritt und regelt
effizient die Inzucht 


